Gene mapping in the river buffalo (Bubalus bubalis L.): five syntenic groups.
Forty-five somatic buffalo-hamster hybrid clones were analysed for the presence or absence of PCR products of 10 primers. Five syntenic groups were identified: CGA-D9S1; CD18-D1S4; OXT-PRNP; LDLR-D7S3; BSPN-D14S2. These same syntenic groups were reported to be syntenic in cattle and were assigned to U2 (BTA 9), U10 (BTA 1), U11 (BTA 13), U22 (BTA 7), and U24 (BTA 14), respectively. Based on chromosomal homology between cattle and river buffalo chromosomes, these syntenic groups are expected to be assigned to buffalo chromosomes BBU 10, BBU 1q, BBU 14, BBU 9, and BBU 15, respectively. ZUSAMMENFASSUNG: Genkartierung beim Flußbüffel (Bubalis bubalis L.): Fünf Syntäniegruppen Fünfundvierzig somatische Büffel-Hamster Hygrid Klone wurden bezüglich An-oder Abwesenheit von PCR Produkten von 10 primern analysiert. Es wurden 5 Syntäniegruppen identifiziert: CGA-D9S1; CD18-D1S4; OXT-PRNP; LDLR-D7S3; BSPN-D14S2. Dieselben Syntäniegruppen wurden in Rindern gfunden und zugeordnet zu U2(BTA 9), U10(BTA 1), U11(BTA 13), U22(BTA 7) und U24(BTA 14). Auf grund chromosomaler Homolgie zwischen beiden Arten sollten die Syntäniegruppen auf den Büffelchromosomen BBU 10, BBU 1q, BBU 14, BBU 9, und BBU 15 liegen.